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1 TTTTACCGMCTTGCTAACCTCCCTTATCCCTTTCAAGGAGATTATAAATAGA6ATGAAA 60 

61 MTCTCTCATCMTTGMGGATAGTTCCAAATTTCATCATTAAAAACAACTACAAATAAC 120 

121 TACMCTTAACTTTAACTAAAAAAAAAAACATGTCAATCGATAAATCAAGAATGGTCACC 180 

MSIDKSRMV T - 

181 AGATTAGGTAMTCTGGTTTGAAGGTCAACACTGTTGCTGTCGGTACTATGAGATTGGGA 240 
R L G KSG L K V NT VAVGTM R L G - 

241 TCCAGTTGGAGAGGTTTTMTGGTGACATCGACGAGTGTTTGAAMTTTTGAMTTTTGT 300 
SSWRGFNGDIDECLKILKFC - 

301 TATGACAACGGGTTCCGTACTTTCGATACTGCTGATACTTACTCAAATGGTAAATCTGAA 360 
Y DN G FRTF DTADTYSNGKS E - 

361 GAGTTGTTGGGTTTATTCATCMGAMTACMTATTCCACGTGMCGMTTGTCATTTTA 420 
ELLGLFIKKYNIPRERIVIL - 



421 ACCAAATGCTACTTCTCAGTCAAAGACGACGCAGAAGACAGTTCACTTGAAATTGATCCA 480 
TKCYFSVKDDAEDSSLEI DP - 

481 ATTGACTATATGAACGGTAAAGGATTGAGCAGAAAGCATATCTOGCCGCAGCTGAAGCT 540 
I DYMNGKGLSRKHI LAAAEA - 

541 TCCGTTAMCGTTTGGGAACATATATTGATGTGTTGCAAATTCATCGTTTAGACCATGAA 600 
SVKRLGTYIDVLQIHRLDHE - 

601 GTCACATATGMGAGGTTATGCGTTCTTTAAATGATGTTGTTGAACAAGGATTGGCAAGA 660 
VTYEEVMRSLNDVVEQGLAR - 

661 TACATTGGTGCCTCATCTATGAAAACATGGGAATTTGTTGAGTTGCAAAATGTTGCTAAA 720 
YIGASSMKTWEFVELQNVAK - 

721 GCAMTGGTTGGCACCAATTCATCTCCATGCAAAGTCACTATTCTTTATTGTACCGTGAG 780 
ANGWHQFI SMQSHYSLLYRE - 

781 GACGAGAGAGAATTGAATGACTATTGTAAGAAGAATGGTATTGGATTAATCCCTTGGTCT 840 
DERELNDYCKKNGIGLIPWS - 
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841 CCAAACGGTGGTGGTGTTTTGTGTCGTCCATTCGACTCT6AAAAAACTAAGCAGTTCTTA 900 
PNGGGVLC RPFDSEKTKQFL - 

901 GACMCMGCMTGGTCMGTTTATTTGGATTAGAAAATGTCAGAGACGCAGATAAGATT 960 
DNKQWSSLFGLENVRDADKI - 

961 ATCGTCGATAGAGTTGAAGAGTTGAGTGTTAAATACAATGCATCTATGATGCAAGTTTCA 1020 
I VDRVEELSVKY NASMMQVS - 

1021 TTGGCATGGTGTATTGCTAAAGGTGTGATTCCAATTGCCGGTGTCTCCAAATTTGAGCAA 1080 
LAWCIAK. GVIPIAGVSKFEQ - 

1081 GCTGMGMTTGGTTGGTATTTTCAAAGTCAACTTAACTGAAGATGATATCAAATATCTT 1140 
AEELVGIFKVNLTED DIKYL - 

1141 GAAGAGCCATATCACGCCAAAGACTTGGCAAGAGnGCTGCTTAAGTTTGTTATGTAGTT 1200 
EEPYHAKDLARVAA 

1201 TAGCTTTGCTMTCGTTTATCTTTATTAGGTCTAGATATGAATTACAAAATACATGTGTA-1260 
1261 TCTTGCCATTTTATATACAAATAAGATTTATCTTGGCTTAA 1301 
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